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 Edito 

Le 22 juin 2016, le gouvernement a publié le 3ème volet du 

programme IÎÖÅÓÔÉÓÓÅÍÅÎÔÓ Äȭ!ÖÅÎÉÒȢ ! ÌÁ ÄÅÍÁÎÄÅ ÄÅ ÓÏÎ 

Comité Stratégique et en se basant sur les orientations du 

rapport Agriculture -Innovation 2025 auquel il avait 

contribué, le GIS BV a initié en Septembre 2016 une série de 

ÒïÆÌÅØÉÏÎÓ ÔÈïÍÁÔÉÑÕÅÓ ÑÕÉ ÓȭÅÓÔ ÁÃÈÅÖïe le 5 juillet 2017, en 

ÖÕÅ ÄÕ ÍÏÎÔÁÇÅ ÄȭÕÎ ÇÒÁÎÄ ÐÒÏÇÒÁÍÍÅ ÄÅ ÒÅÃÈÅÒÃÈÅ 

collaborative ouvert à toutes les composantes de la 

production végétale.  

6 journées de réflexion qui ont réuni près de 220 personnes 

issus de 61 entités publiques et privés, membres et non-

membres du GIS, ont été organisées pour identifier des 

priorités de recherche sur les thématiques suivantes : 

« édition des génomes », « maîtrise de la recombinaison », 

« diversité génétique et sélection », « métabolites 

secondaires à forte valeur ajoutée », « lutte génétique contre 

les pathogènes et les parasites », et « photosynthèse, 

architecture de la plante, racine et 4 pour 1000 ». 

Une synthèse de ces journées sera faite dans une prochaine 

ÌÅÔÔÒÅ ÄȭÉÎÆÏÒÍÁÔÉÏÎ ÅÔ ÌÅÓ ÓÕÉÔÅÓ ÑÕÉ ÓÅÒÏÎÔ ÄÏÎÎïÅÓ Û ces 

ÒïÆÌÅØÉÏÎÓ ÆÅÒÏÎÔ ÌȭÏÂÊÅÔ ÄÅ ÄÉÓÃÕÓÓÉÏÎÓ ÐÁÒ ÌÅÓ ÉÎÓÔÁÎÃÅÓ ÄÕ 

GIS BV dans les prochaines semaines. Nous remercions 

ÃÈÁÌÅÕÒÅÕÓÅÍÅÎÔ ÌȭÅÎÓÅÍÂÌÅ ÄÅÓ ÐÁÒÔÉÃÉÐÁÎÔÓ Û ÃÅÓ ÊÏÕÒÎïÅÓȟ 

et en particulier les coordinateurs thématiques qui pendant 

et après ces journées ont largement contribué à faire 

ïÍÅÒÇÅÒ ÌÅÓ ÃÏÎÔÏÕÒÓ ÄȭÕÎ ÐÒÏÇÒÁÍÍÅ ÄÅ ÒÅÃÈÅÒÃÈÅ 

ambitieux pour notre communauté. 

$ÁÎÓ ÌȭÁÔÔÅÎÔÅ ÄÅ ÐÏÕÖÏÉÒ ÃÏÍÍÕÎÉÑÕÅÒ ÐÌÕÓ ÄȭÉÎÆÏÒÍÁÔÉÏÎÓ 

sur le calendrier de ce futur programme, nous vous 

souhaitons à toutes et tous et un très bel été. 

 

Pascual Perez, vice-président du Directoire Opérationnel  

Peter Rogowsky, président du Directoire Opérationnel  

https://twitter.com/gisbiotechverte
https://www.facebook.com/pages/GIS-Biotechnologies-Vertes/1409811052594922?ref=stream
http://gisbiotechnologiesvertes.com/fr/
https://www.linkedin.com/company/3365274?trk=tyah&trkInfo=tas:gis+bio
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Actualités et événements 
 

La gouvernance du GIS BV évolue 
La gouvernance du GIS BV et de ses instances évolue. 

Depuis le 15 juin 2017, Fermin Azanza succède à Jean-

Christophe Gouache en tant que vice-président du 

Comité Stratégique du GIS BV et à Jean-François Rous en 

tant que président de Génoplante-Valor. Le Comité 

Stratégique remercie chaleureusement Jean-Christophe 

Gouache et Jean-François Rous pour leur implication 

dans le dispositif GIS BV ɀ Génoplante-Valor. La dernière 

ÒïÕÎÉÏÎ ÄÕ #ÏÍÉÔï 3ÔÒÁÔïÇÉÑÕÅ ÆĮÔ ÁÕÓÓÉ ÌȭÏÃÃÁÓÉÏÎ 

ÄȭÁÃÃÕÅÉÌÌÉÒ ÄÅux nouveaux membres, Jean-Louis Noyer 

(CIRAD) et François Tardieu (INRA). La nouvelle 

composition du Comité Stratégique est la suivante : 

Membres permanents : 

- Fermin Azanza, Biogemma, Vice Président 

- Carole Caranta, INRA 

- Emmanuel Guiderdoni, CIRAD 

- Christian Huyghe, INRA 

- Olivier Le Gall, INRA, Président 

- Loïc Lepiniec, INRA 

- Jacques Mathieu, Arvalis Institut du Végétal 

- Valérie Mazza, Biogemma 

- Jean-Louis Noyer, CIRAD 

- Luc Ozanne, Sofiprotéol 

- Philippe Pinta, Biogemma 

- Dominique Roby, INRA 

- Claude Tabel, Biogemma 

- François Tardieu, INRA 

- Denis Tardit, Syngenta 

- Xavier Thévenot, Syngenta 

 

Membres invités : 

- Bernard Béjar, Céréales Vallée 

- Thierry Marcel, Roquette Frères 

- Norbert Rolland, CEA 

 

Le #ÏÍÉÔï 3ÔÒÁÔïÇÉÑÕÅ ÅÓÔ ÌȭÉÎÓÔÁÎÃÅ ÄÅ ÄïÃÉÓÉÏÎ ÅÔ 

ÄȭÁÒÂÉÔÒÁÇÅ ÄÕ ')3Ȣ )Ì ÅÓÔ ÃÏÍÐÏÓï ÄÅ ρφ ÐÅÒÓÏÎÎÅÓ 

émanant des Membres Principaux avec une parité 

public/privé, ainsi que de 3 personnes invitées issues des 

membres associés. 

 
  

 Le GIS BV rencontre les équipes du LPCV à 
Grenoble 
 
Le 22 mars 2017, les équipes du GIS BV et de Génoplante-

Valor ainsi que le Comité Propriété Industrielle et 

Valorisation (CPIV) du GIS ont été reçus au Laboratoire 

de Physiologie Cellulaire & Végétale (LPCV) à Grenoble 

par Norbert Rolland (directeur) et ses équipes. Composé 

ÄȭÕÎÅ ÃÅÎÔÁÉÎÅ ÄÅ ÐÅÒÓÏÎÎÅÓ ÒïÐÁÒÔÉÅÓ ÅÎ ψ ïÑÕÉÐÅÓ ÄÅ 

ÒÅÃÈÅÒÃÈÅȟ ÌÅ ,0#6 ÅÓÔ ÕÎÅ 5-2 ÄÕ #.23ȟ ÄÅ Ìȭ).2!ȟ ÄÕ 

#%! ÅÔ ÄÅ Ìȭ5ÎÉÖÅÒÓÉÔï 'ÒÅÎÏÂÌÅ !ÌÐÅÓȢ  

 

3ÅÓ ïÑÕÉÐÅÓ ÓȭÉÎÔïÒÅÓÓÅÎÔ ÐÒÉÎÃÉÐÁÌÅÍÅÎÔ Û ÌȭïÔÕÄÅ ÄÅ ÌÁ 

dynamique du fonctionnement de la cellule végétale. Ces 

recherches, menées aussi bien au niveau moléculaire que 
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cellulaire, sont ensuite replacées dans le contexte de la 

plante entière au cours de son développement et soumise 

ÁÕØ ÃÏÎÄÉÔÉÏÎÓ ÆÌÕÃÔÕÁÎÔÅÓ ÄÅ ÌȭÅÎÖÉÒÏÎÎÅÍÅÎÔȢ 

Elles ont pour but une meilleure compréhension de la 

dynamique cellulaire, par exemple des voies 

métaboliques ou des processus de division et 

morphogenèse cellulaire. Les projets de recherche 

fondamentale des équipes ciblent le métabolisme, la 

photosynthèse, la morphogïÎîÓÅ Û ÌȭïÃÈÅÌÌÅ ÄÅ ÌÁ ÃÅÌÌÕÌÅ 

ÅÔ ÄÅÓ ÔÉÓÓÕÓȟ ÅÔ ÌȭÁÄÁÐÔÁÔÉÏÎ ÁÕØ ÃÏÎÔÒÁÉÎÔÅÓ 

environnementales. Les approches utilisées sont 

biochimiques et moléculaires, avec de fortes interfaces 

avec la chimie (protéomique, lipidomique, criblage de 

ÐÅÔÉÔÅÓ ÍÏÌïÃÕÌÅÓȣɊ, la physique (biologie structurale, 

imagerie, patterning de cellules, analyses non invasives 

ÄÅ ÌÁ ÐÈÏÔÏÓÙÎÔÈîÓÅȣɊȟ ÌÅÓ ÍÁÔÈïÍÁÔÉÑÕÅÓ ÅÔ 

ÌȭÉÎÆÏÒÍÁÔÉÑÕÅ ɉÍÏÄïÌÉÓÁÔÉÏÎ ÄÕ ÍïÔÁÂÏÌÉÓÍÅ ÏÕ ÄÕ 

ÄïÖÅÌÏÐÐÅÍÅÎÔȣɊȢ 

 

Le LPCV contribue aussi à relever certains défis sociétaux 

qui concernent les membres du GIS BV, dans les 

domaines de la chimie verte, de la dépollution et de 

ÌȭÁÄÁÐÔÁÔÉÏÎ ÁÕ ÃÈÁÎÇÅÍÅÎÔ ÃÌÉÍÁÔÉÑÕÅȢ ,ȭÅÓÓÅÎÔÉÅÌ ÄÅÓ 

travaux du LPCV repose sur la plante modèle Arabidopsis 

thaliana, mais aussi sur des microalgues 

photosynthétiques, organismes qui apparaissent aussi 

dans les projets du portefeuille du GIS BV. Cette 

ÒÅÎÃÏÎÔÒÅ ÆÕÔ ÌȭÏÃÃÁÓÉÏÎ ÄȭïÖÁÌÕÅÒ les liens existants entre 

le GIS BV et le LPCV et nous encourage à renforcer nos 

collaborations dans le futur.  

 

0ÏÕÒ ÐÌÕÓ ÄȭÉÎÆÏ ÓÕÒ ÌÅ ,0#6ȟ cliquez ici. 

  

Vegenov, nouveau membre associé du GIS BV 
Le GIS BV a le plaisir de compter Vegenov parmi ses 

membres depuis avril 2017. Centre de ressources 

technologiques (CRT) labellisé par le Ministère de la 

Recherche, Vegenov propose depuis bientôt 30 ans des 

services de recherche appliquée aux entreprises du 

végétal, françaises et internationales (semenciers, 

ÁÇÒÏÃÈÉÍÉÓÔÅÓȟ ÐÒÏÄÕÃÔÅÕÒÓȣɊ 

Cette structure a été créée en 1989 par la filière 

ÌïÇÕÍÉîÒÅ ÄÅ "ÒÅÔÁÇÎÅ ÄÁÎÓ ÌȭÏÂÊÅÃÔÉÆ de développer des 

méthodes de sélection rapides et fiables pour ses 

produits. Doté en premier lieu de laboratoires de biologie 

moléculaire et biologie cellulaire, Vegenov a ensuite 

ïÌÁÒÇÉ ÓÁ ÐÁÌÅÔÔÅ ÄȭÅØÐÅÒÔÉÓÅÓ ÅÎ ÉÎÔïÇÒÁÎÔ ÄÅÓ ÓÐïÃÉÁÌÉÓÔÅÓ 

en santé et nutrition des plantes et en qualité sensorielle 

ÅÔ ÎÕÔÒÉÔÉÏÎÎÅÌÌÅȢ 6ÅÇÅÎÏÖ ÉÎÔÅÒÖÉÅÎÔ ÁÕÊÏÕÒÄȭÈÕÉ ÄÁÎÓ 

trois domaines clés de R&D :  

 

- ÌȭÁÐÐÕÉ Û ÌÁ ÃÒïÁÔÉÏÎ ÖÁÒÉïÔÁÌÅ ; 

- la protection et la nutrition des plantes ; 

- ÌȭïÖÁÌÕÁÔÉÏÎ ÄÅ ÌÁ ÑÕÁÌÉÔï ÎÕÔÒÉÔÉÏÎÎÅÌÌÅ ÅÔ 

sensorielle des produits.  

 

6ÅÇÅÎÏÖ ÔÒÁÖÁÉÌÌÅ ÁÕÊÏÕÒÄȭÈÕÉ ÓÕÒ ÐÌÕÓ ÄÅ υπ ÅÓÐîÃÅÓ 

végétales (grandes cultures, fruits et légumes, plantes 

ÏÒÎÅÍÅÎÔÁÌÅÓȟȣɊ ÅÔ ÌÅÕÒÓ ÍÉÃÒÏ-organismes associés. 

http://big.cea.fr/drf/big/Pages/PCV/Accueil.aspx
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Les biotechnologies en appui à la création variétale sont 

un axe fort de recherche de Vegenov. Les équipes 

proposent aux sélectionneurs différents services pour les 

aider à caractériser et exploiter leurs ressources 

génétiques. Les outils de marquage moléculaire 

permettent des analyses de diversité et de 

caractérisation de pools génétiques pour optimiser le 

choix des géniteurs à croiser. En biologie cellulaire, une 

équipe de douze spécialistes propose aux obtenteurs des 

ÏÕÔÉÌÓ ÄȭÁÉÄÅ Û ÌȭÈÙÂÒÉÄÁÔÉÏÎȟ ÃÏÍÍÅ ÌȭÁÎÁÌÙÓÅ ÄÅÓ 

ÃÏÎÄÉÔÉÏÎÓ ÄȭÈÙÂÒÉÄÁÔÉÏÎ ɉÖÉÁÂÉÌÉÔï ÄÅ ÐÏÌÌÅÎȟ ÎÉÖÅÁÕx de 

ÐÌÏāÄÉÅɊ ÏÕ ÌÅ ÓÁÕÖÅÔÁÇÅ ÄȭÅÍÂÒÙÏÎÓ ÉÍÍÁÔÕÒÅÓ ÉÎ ÖÉÔÒÏȢ 

Chaque année, plus de 30 000 hybrides de diverses 

espèces de fruits à noyaux sont produits par le 

laboratoire.  

Par ailleurs, Vegenov développe des outils permettant 

ÄȭÁÃÃïÌïÒÅÒ ÌÅÓ ÐÒÏÇÒÁÍÍÅÓ ÄÅ ÓïÌÅÃÔÉÏÎ ÖÁÒÉïÔÁÌÅȢ #ȭÅÓÔ 

ÁÕÊÏÕÒÄȭÈÕÉ ÕÎ ÁÃÔÅÕÒ ÍÁÊÅÕÒ ÄÁÎÓ ÌÅ ÄïÖÅÌÏÐÐÅÍÅÎÔ ÄÅÓ 

ÈÁÐÌÏÍïÔÈÏÄÅÓ ÅÎ &ÒÁÎÃÅȢ ,ȭïÑÕÉÐÅ ÄÅ ÂÉÏÌÏÇÉÅ ÃÅÌÌÕÌÁÉÒÅ 

met au point, sur demande, des protocoles 

ÄȭÁÎÄÒÏÇÅÎîÓÅ ÏÕ ÄÅ ÇÙÎÏÇÅÎîÓÅȟ ÎÏÔÁÍÍÅÎÔ ÐÏÕÒ ÄÅÓ 

ÅÓÐîÃÅÓ ÑÕÉ ÎȭÅÎ ÄÉÓÐÏÓent pas. Elle maîtrise par ailleurs 

ÅÎ ÒÏÕÔÉÎÅ ÌÁ ÐÒÏÄÕÃÔÉÏÎ ÄȭÈÁÐÌÏāÄÅÓ ÄÏÕÂÌïÓ ÐÏÕÒ ÄÅÓ 

ÅÓÐîÃÅÓ ÖÁÒÉïÅÓȟ ÄÏÎÔ ÌÅ ÃÏÌÚÁȟ ÌȭÏÒÇÅȟ ÌÅ ÂÒÏÃÏÌÉȟ 

ÌȭÁÕÂÅÒÇÉÎÅȟ ÌÅ ÐÉÍÅÎÔȟ ÌÁ ÃÁÒÏÔÔÅȣ 3ÉØ ÂÉÏÌÏÇÉÓÔÅÓ 

moléculaires apportent également leur expertise et leurs 

outil s aux sélectionneurs afin de les aider à trier 

rapidement leurs descendances grâce à la sélection 

assistée par marqueurs (SAM).  

%ÎÆÉÎȟ ÌȭïÑÕÉÐÅ ÄÅ ÐÒÏÔÅÃÔÉÏÎ ÅÔ ÎÕÔÒÉÔÉÏÎ ÄÅÓ ÐÌÁÎÔÅÓ ɉχ 

ÐÅÒÓÏÎÎÅÓɊ ÅÔ ÌȭïÑÕÉÐÅ ÄÅ ÑÕÁÌÉÔï ÓÅÎÓÏÒÉÅÌÌÅ ÅÔ 

nutritionnelle des produits (3 personnes) développent 

des tests en conditions contrôlées de criblage de 

génotypes pour caractériser leur comportement, leur 

résistance aux stress biotiques et abiotiques, ainsi que 

leur profil sensoriel et nutritionnel.   

,Å ρσ ÊÕÉÌÌÅÔȟ ÌȭïÑÕÉÐÅ du GIS BV était reçue à Saint-Pol-de-

Léon (29) pour rencontrer les équipes de Vegenov. 

 

 

 

« Dès notre création en 1989, les biotechnologies appliquées à la création variétale sont le 

ÃĞÕÒ ÄÅ ÍïÔÉÅÒ ÄÅ 6ÅÇÅÎÏÖȟ ÁÐÐÅÌï "ÒÅÔÁÇÎÅ "ÉÏÔÅÃÈÎÏÌÏÇÉÅ 6ïÇïÔÁÌÅ ɉ""6Ɋ ÊÕÓÑÕȭÅÎ ςπρπȢ 

#ȭÅÓÔ ÔÏÕÔ ÎÁÔÕÒÅÌÌÅÍÅÎÔ ÑÕÅ ÎÏÕÓ ÁÖÏÎÓ ÓÏÕÈÁÉÔï ÒÅÊÏÉÎÄÒÅ ÌÅ ')3 "6ȟ ÑÕÉ ÒÅÇÒÏÕÐÅ ÌÅÓ 

meilleurs spécialistes de ces disciplines, afin de contribuer à leurs côtés aux avancées de ces 

techniques innovantes pour la performance de notre agriculture. » 

 

Serge Mabeau, directeur de Vegenov  

 

 

Le GIS BV organise une Journée de réflexion 
autour de la mutualisation des données 
 
Dans le contexte de projets collaboratifs publics-privés 

ÑÕÉ ÓÅÒÁÉÅÎÔ ÄÅÓ ÃÏÍÐÏÓÁÎÔÅÓ ÄȭÕÎ ÇÒÁÎÄ ÐÒÏÇÒÁÍÍÅ Û 

porter dans le prochain PIA3, le GIS BV et Génoplante-

Valor ont souhaité organiser une journée de réflexion 

autour des accès mutualisés à des données de 

sélectionneurs, ÄȭÁÇÒÉÃÕÌÔÅÕÒÓ ÅÔ ÄȭÉÎÓÔÉÔÕÔÓ ÏÕ 

ÄȭÏÒÇÁÎÉÓÍÅÓ ÄÅ ÒÅÃÈÅÒÃÈÅȢ Cette réflexion a fait suite au 

séminaire transversal du GIS BV tenu fin septembre 2016 

et à la table ronde organisée, où il est ressorti un intérêt 

et des questionnements de certains collègues au sujet de 

ÌȭÁÃÃÅÓÓÉÂÉÌÉÔï ÄÅÓ ÄÏÎÎïÅÓȟ ÄÁÎÓ ÌÅ ÃÏÎÔÅØÔÅ ÄÕ 0)!σȟ 

ÐÏÕÒ ÌÅÓ ÔÈïÍÁÔÉÑÕÅÓ ÄȭÉÎÔïÒðÔÓ ÄÕ ')3 "6Ȣ  

 

,ȭÏÂÊÅÃÔÉÆ ÄÅ ÌÁ ÊÏÕÒÎïÅ ïÔÁÉÔ ÄȭïÖÁÌÕÅÒ ÅÔ ÄÅ ÄïÆÉÎÉÒ 

collectivement plus précisément le type et la quantité de 

données qui ÐÏÕÒÒÁÉÅÎÔ ÆÁÉÒÅ ÌȭÏÂÊÅÔ ÄȭÕÎÅ ÍÕÔÕÁÌÉÓÁÔÉÏÎ 
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ÅÎÔÒÅ ÐÁÒÔÅÎÁÉÒÅÓ ÄÁÎÓ ÌÅ ÃÁÄÒÅ ÄȭÕÎ ÆÕÔÕÒ ÇÒÁÎÄ 

ÐÒÏÇÒÁÍÍÅȟ ÅÔ ÄȭïÃÈÁÎÇÅÒ ÁÖÅÃ ÌÅÓ ÃÈÅÒÃÈÅÕÒÓ ÅÔ ÅØÐÅÒÔÓ 

en Propriété Industrielle sensibilisés aux sujets du GIS 

BV, sur les manières de procéder et sur les règles à 

envisager. Des représentants de 12 membres publics et 

privés du GIS BV étaient présents pour contribuer à cette 

réflexion. 

 

Les membres présents ont confirmé leur volonté de 

poursuivre collectivement le partenariat public-privé en 

cours, notamment en ÓȭÁÐÐÕÙÁÎÔ ÓÕÒ ÌȭÅØÐïÒÉÅÎÃÅ ÄÅÓ 

projets financés dans le cadre du PIA1. Les membres 

ÐÕÂÌÉÃÓ ÏÎÔ ÍÉÓ ÌȭÁÃÃÅÎÔ ÓÕÒ ÕÎ ÓÏÕÈÁÉÔ ÄȭÕÎÅ 

mutualisation plus poussée en termes de types de 

données (données agriculteurs, pédoclimatiques, etc.).  

 

,Á ÃÏÍÍÕÎÁÕÔï ÓȭÅÓÔ ÁÃÃÏÒÄïÅ ÓÕÒ ÌÁ ÎïÃÅÓÓÉÔï ÄȭÕÎ ÅÆÆÏÒÔ 

collectif sur la standardisation des données et 

métadonnées, condition sine qua non à un usage commun 

facilité. Les participants ont aussi fait état des évolutions 

technologiques récentes en termes de diffusion et de 

ÐÁÒÔÁÇÅ ÄÅ ÒÅÓÓÏÕÒÃÅÓȟ ÅÎ ÐÒÅÎÁÎÔ ÌȭÅØÅÍÐÌÅ ÄÅ ÌÁ 

plateforme API-AGRO (http://www.api -agro.fr/ ) qui a 

été présentée à cette occasion. Ce type de plateforme 

ÐÅÒÍÅÔ ÅÎ ÅÆÆÅÔ ÌÁ ÍÉÓÅ ÅÎ ÐÌÁÃÅ ÄȭÕÎ ïÃÏÓÙÓÔîÍÅ ÄÅ 

partage de ressources (données ou métadonnées), avec 

pour conséquence une gestion plus simple et efficace 

pour les fournisseurs et utilisateurs de ces ressources. 

Celles-ci peuvent être stockées de façon virtuelle sur une 

infrastruct ure de type cloud et consultées grâce à des 

applications crées spécifiquement pour les utilisateurs 

ÑÕÉ ÄÉÓÐÏÓÅÎÔ ÄÏÎÃ ÄȭÕÎ ÓÙÓÔîÍÅ ÆÁÃÉÌÅ ÄȭÕÔÉÌÉÓÁÔÉÏÎ pour 

ÉÎÔÅÒÒÏÇÅÒ ÄÅÓ ÂÁÓÅÓ ÄÅ ÄÏÎÎïÅÓ ÄȭÉÎÔïÒðÔȢ )Ì ÓȭÁÇÉÔ ÂÉÅÎ 

ÄȭÕÎ ÃÈÁÎÇÅÍÅÎÔ ÄÅ ÐÁÒÁÄÉÇÍÅ ÁÕÑÕÅÌ ÌÁ ÃÏÍÍÕÎÁÕÔï 

du GIS BV doit pouvoir se préparer pour optimiser ses 

méthodes de mutualisation dans le futur. Dans cet 

ÏÐÔÉÑÕÅȟ ÉÌ Á ïÔï ÐÒÏÐÏÓï ÄÅ ÒïÆÌïÃÈÉÒ ÁÕØ ÃÏÎÔÏÕÒÓ ÄȭÕÎ 

ÐÒÏÊÅÔ ÐÉÌÏÔÅ ÑÕÉ ÁÕÒÁÉÔ ÐÏÕÒ ÂÕÔ ÄȭÅØÐïÒÉÍÅÎÔÅÒ ÃÅÓ 

nouvelles technologies au sein de notre communauté.   

 

Nous remercions chaleureusement tous les participants 

pour leur contribution active à cette réflexion.  

   

 

Retours sur le position paper « Epigenetics in 
plant breeding » publié par le GIS BV 
 

 
Suite à la publication du 

position paper "Epigenetics 

in Plant Breeding" en 

février 2017, Georges 

Pelletier (Académie des 

Sciences et Académie de 

l'Agriculture) et André 

Gallais (Académie de 

l'Agriculture), ont adressé 

un commentaire au GIS-BV, 

qui fait état d'un manque de prudence dans la tournure 

de certaines phrases de ce position paper. Dans un souci 

de débat scientifique et de transparence, le GIS-BV a 

souhaité publier ce document, tout en soulignant qu'il ne 

semble pas y avoir de désaccord sur le fond. C'est entre 

autres l'usage du mot "épigénétique" qui anime le débat. 

Réservé aux traits nouveaux apparus sans modification 

de l'ADN pour les uns, assimilé à toute modification de la 

chromatine ou de la méthylation de l'ADN pour les 

autres, la réponse peut changer avec l'avancement des 

connaissances. Par exemple, on peut très bien imaginer 

un scénario où un nouveau trait lié à l'inactivation d'un 

gène est dans un premier temps expliqué par une 

méthylation du gène en question, donc l'apparition d'une 

marque épigénétique, alors qu'une étude ultérieure 

pourrait relier cette méthylation à un changement de 

position d'un rétrotransposon, donc une modification de 

la séquence de l'ADN. Trait épigénétique ou génétique ? 

Plutôt que de polariser le débat, il nous semble important 

de s'intéresser à l'architecture des traits en utilisant tous 

http://www.api-agro.fr/
http://www.gisbiotechnologiesvertes.com/fr/publications/position-paper-epigenetics-in-plant-breeding
http://www.gisbiotechnologiesvertes.com/fr/publications/position-paper-epigenetics-in-plant-breeding
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les outils à notre disposition. Cependant, il semble 

néanmoins pertinent de mener des recherches pour 

déterminer (i) quelle part des variations transmises à la 

descendance est causée par des changements de la 

séquence de l'ADN ou par d'autres mécanismes 

(méthylation de l'ADN, modifications de la chromatine ou 

autres mécanismes à découvrir) et (ii) quel rôle joue 

l'environnement dans l'apparition de ces autres 

changements, leur transmission ou leur effacement.

 

Commentaires sur le position paper « Epigenetics in plant breeding » du GIS BV. 

Par André Gallais et Georges Pelletier 

 
Ce texte, dans certains passages, manque de prudence à 

propos en particulier de la création et de la transmission 

héréditaire durable de caractères, sans modification de 

l'ADN, donc purement épigénétique.  

Il est à notre avis sujet à critiques: 

- En plaçanÔ ÌȭïÐÉÇïÎïÔÉÑÕÅȟ ÃÏÎÔÒÉÂÕÔÒÉÃÅ Û ÌȭÅØÐÒÅÓÓÉÏÎ 

du message génétique, sur le même plan que ce dernier. 

- En généralisant, par un paralogisme, à tout caractère ce 

qui a été obtenu dans des expériences particulières : 

("ÒÅÃÅÎÔ ÓÔÕÄÉÅÓ ȣ ÔÈÁÔ ÅÐÉÇÅÎÅÔÉÃ ÑÕÁÎÔÉtative trait loci 

can explain the heritability of complex traits") laissant 

croire au sélectionneur, qu'il est démontré que 

l'épigénétique affecte tous les caractères quantitatifs.  

- En admettant ou laissant croire, sans résultats 

expérimentaux, que la modification des caractères sans 

ÃÈÁÎÇÅÒ Ìȭ!$.ȟ ÅÓÔ ÄïÊÛ ÕÎ ÍÏÙÅÎ ÐÏÕÒ ÌȭÁÍïÌÉÏÒÁÔÉÏÎ ÄÅ 

lignées à haute performance.  

- En attribuant systématiquement aux variants 

épigénétiques des gains de fonction.  

- En assimilant la plasticité, propension au changement 

ÄÅ ÐÈïÎÏÔÙÐÅ ÅÎ ÆÏÎÃÔÉÏÎ ÄÅ ÌȭÅÎÖÉÒÏÎÎÅÍÅÎÔȟ Û 

ÌȭÁÄÁÐÔÁÔÉÏÎ Û ÃÅÔ ÅÎÖÉÒÏÎÎÅÍÅÎÔȢ  

- En proposant que les effets épigénétiques immédiats en 

ÒïÐÏÎÓÅ Û ÕÎ ÓÔÒÅÓÓ ÐÕÉÓÓÅÎÔ ÒÅÎÓÅÉÇÎÅÒ ÓÕÒ ÄȭïÖÅÎÔÕÅÌÓ 

ÅÆÆÅÔÓ Û ÌÏÎÇ ÔÅÒÍÅȟ ÃȭÅÓÔ Û ÄÉÒÅ ÑÕÉ ÓÅ ÐÅÒÐïÔÕÅÒÁÉÅÎÔ ÄÅ 

génération en génération, autrement dit héritables.  

- En reprenant implicitement le raisonnement à la base 

de la création depuis le 18ème siècle des jardins 

ÄȭÁÃÃÌÉÍÁÔÁÔÉÏÎȢ /ÎÔ-ÉÌÓ ÍÏÎÔÒï ÌȭÅÆÆÅÔ ÑÕÉ ïÔÁÉÔ 

recherché ?  

 

Cependant il ne fait pas de doute pÏÕÒ ÎÏÕÓ ÑÕȭÉÌ ÆÁÕÔ 

promouvoir la recherche pour une meilleure description 

des composants des « états épigénétiques », de leurs 

ÓÔÁÂÉÌÉÔïÓȟ ÄÕ ÔÒÁÎÓÉÔÏÉÒÅ Û ÌȭÈïÒÉÔÁÂÌÅ ÅÔ ÐÏÕÒ ÍÁÿÔÒÉÓÅÒ 

leur utilisation en amélioration des plantes. 

 

 

 

Réunion annuelle du projet PHENOME : un 
éclairage sur la phénomique en Europe 
 
La réunion annuelle du PIA PHENOME a eu lieu le 14 

ÍÁÒÓ ςπρχȟ Û 0ÁÒÉÓȢ %ÌÌÅ Á ÒÁÓÓÅÍÂÌï ÐÌÕÓ ÄȭÕÎÅ 

cinquantaine de personnes. Le GIS BV était représenté 

par M. Durand-Tardif, Phenome étant intégré dans le 

portefeuille de projets labellisés du GIS. PHENOME est un 

programme IÎÖÅÓÔÉÓÓÅÍÅÎÔ ÄȭAvenir soutenu depuis 

ςπρρ ÅÎ ÔÁÎÔ ÑÕȭÉÎÆÒÁÓÔÒÕÃÔÕÒÅ ÎÁÔÉÏÎÁÌÅ ÅÎ ÂÉÏÌÏÇÉÅ ÅÔ 

ÓÁÎÔïȟ ÐÏÕÒ ÌÁ ÃÏÎÓÔÒÕÃÔÉÏÎ ÄȭÕÎ ÒïÓÅÁÕ ÆÒÁÎëÁÉÓ ÄÅ 

phénomique végétale#.  

%Î ÅÆÆÅÔȟ ÌÅ ÄïÖÅÌÏÐÐÅÍÅÎÔ ÄÅ ÍïÔÈÏÄÅÓ ÅÔ ÄȭÏÕÔÉÌÓ ÆÉÁÂÌÅÓ 

ÅÔ ÉÎÎÏÖÁÎÔÓ ÐÏÕÒ ÃÏÒÒïÌÅÒ ÌȭÁÆÆÌÕØ ÍÁÓÓÉÆ Äe données 

issues de la génomique, au comportement des plantes en 

conditions contrôlées et en culture aux champs est 

indispensable pour une amélioration efficace et 

ÃÏÍÐïÔÉÔÉÖÅ ÄÅÓ ÖÁÒÉïÔïÓȢ ,ȭÉÎÔÅÒÐÒïÔÁÔÉÏÎ ÄÅÓ ÄÏÎÎïÅÓ 
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de phénotypage, tout autant que leur acquisition, est une 

priorité des partenaires de PHENOME*. Outre la 

présentation des nouveaux équipements et des avancées 

méthodologiques réalisées sur les différents sites, cette 

journée était consacrée à une description du paysage 

européen en matière de phénomique.  

 

Le programme a été évalué en 2016 et apprécié par le 

ÃÏÍÉÔï ÄȭïÖÁÌÕÁÔÉÏÎ ÉÎÔÅÒÎÁÔÉÏÎÁÌȟ ÅÎÔÒÅ ÁÕÔÒÅÓ ÇÒÝÃÅ Û 

son « excellent potentiel pour contribuer à structurer 

une communauté du phénotypage végétal en France et 

en Europe ». Phenome est un partenaire fondateur du 

ÒïÓÅÁÕ %-0(!3)3 ÄÁÎÓ ÌÅ ÃÁÄÒÅ ÄÅ Ìȭ%3&2) ɉ%ÕÒÏÐÅÁÎ 

Strategy Forum on Research Infrastructures), dont 

ÌȭÏÂÊÅÃÔÉÆ ÅÓÔ ÄÅ ÄïÖÅÌÏÐÐÅÒ ÕÎÅ ÉÎÆÒÁÓÔÒÕÃÔÕÒÅ ÐÁÎ-

européenne pour le phénotypage des plantes et de la 

rendre accessible à une large communauté. En 2017 

0ÈÅÎÏÍÅȟ ÄïÊÛ ÉÎÔïÇÒï ÄÁÎÓ Ìȭ%00. ɉ%ÕÒÏÐÅÁÎ 0ÌÁÎÔ 

0ÈÅÎÏÔÙÐÉÎÇ .ÅÔ×ÏÒËɊȟ ÄÅÖÉÅÎÔ ÌÅÁÄÅÒ ÄÅ Ìȭ%00.ςπςπȟ 

avec une communauté élargie à dix-neuf partenaires. 

#ÅÌÁ ÐÅÒÍÅÔÔÒÁ Û ÄÅ ÎÏÍÂÒÅÕÓÅÓ ïÑÕÉÐÅÓ ÄȭÁÃÃïÄÅÒ ÁÕØ 

équipements et méthodes de phénotypage de 

pointe.  EPPN2020 permettra de poursuivre les projets 

méthodologiques de Phenome (imagerie, systèmes 

d'information et analyses de données) dans un cadre 

européen. 

 

# https://www.phenome -fppn.fr/   

* Dix UMR INRA, Arvalis et Terres Inovia 

° http://emphasis.plant -phenotyping.eu/ 

 
Le projet SUNRISE organise un symposium 
international les 5 et 6 février 2018 
 

 
Les 5 et 6 février 2018, se tiendra à Toulouse un 

symposium international sur le tournesol et le 

changement climatique. Ce symposium est organisé dans 

ÌÅ ÃÁÄÒÅ ÄÕ ÐÒÏÊÅÔ )ÎÖÅÓÔÉÓÓÅÍÅÎÔÓ Äȭ!ÖÅÎÉÒ ɉ0)!Ɋ 

35.2)3% ÐÁÒ Ìȭ).2! ÄÅ 4ÏÕÌÏÕÓÅ ÅÔ 4ÅÒÒÅÓ )ÎÏÖÉÁȟ ÅÎ 

ÃÏÌÌÁÂÏÒÁÔÉÏÎ ÁÖÅÃ Ìȭ)ÎÔÅÒÎÁÔÉÏÎÁÌ 3ÕÎÆÌÏ×ÅÒ !ÓÓÏÃÉÁÔÉÏÎ 

ɉ)3!Ɋȟ ÌȭÁÓÓÏÃÉÁÔÉÏÎ 02/-/3/, ÅÔ ÌÅ #ÏÎÓÏÒÔÉÕÍ 

International pour les Ressources Génétiques chez le 

ÔÏÕÒÎÅÓÏÌ ɉ)#3'ɊȢ #ÅÔ ïÖïÎÅÍÅÎÔ ÓÅÒÁ ÌȭÏÃÃÁÓÉÏÎ ÄÅ 

rassembler les sélectionneurs, les producteurs et les 

chercheurs travaillant sur le tournesol provenant du 

ÍÏÎÄÅ ÅÎÔÉÅÒȢ )Ì ÃÏÕÖÒÉÒÁ ÌȭÅÎÓÅÍÂÌÅ ÄÅÓ ÃÈÁÍÐÓ ÄÅ 

recherche eÎ ÌÉÅÎ ÁÖÅÃ ÌȭÁÄÁÐÔÁÔÉÏÎ ÄÕ ÔÏÕrnesol au 

changement climatique. Seront présentées les dernières 

avancées scientifiques concernant les champs suivant : 

agronomie, génétique, génomique, etc. avec pour objectif 

ÄȭÅÎÃÏÕÒÁÇÅÒ ÌÅÓ ïÃÈÁÎÇÅÓ ÅÎÔÒÅ ÌÅÓ participants.  

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

 

0ÏÕÒ ÐÌÕÓ ÄȭÉÎÆÏÒÍÁÔÉÏÎ : 

https://symposium.inra.fr/sunflower-2018/ 

Contact : anne-sophie.lubrano-lavadera@inra.fr

https://www.phenome-fppn.fr/
http://emphasis.plant-phenotyping.eu/
https://symposium.inra.fr/sunflower-2018/
mailto:anne-sophie.lubrano-lavadera@inra.fr


P a g e  | 8 

 

 

Retour sur les 5èmes rencontres scientifiques 
du FSOV 
 

 

,Å ςσ ÍÁÒÓ ςπρχ ÓȭÅÓÔ ÔÅÎÕ Û 0ÁÒÉÓȟ ÕÎ ÓïÍÉÎÁÉÒÅ ÄÅ 

restitution des résultats issus des programmes de 

recherche sur le blé tendre, sélectionnés en 2012 et 

ÓÏÕÔÅÎÕÓ ÐÁÒ ÌÅ ÆÏÎÄÓ ÄÅ ÓÏÕÔÉÅÎ Û ÌȭÏÂÔÅÎÔÉÏÎ ÖïÇïÔÁÌÅ 

(FSOV). Plus de cent cinquante personnes, dont M. 

Durand-Tardif pour le GIS BV ont participé au séminaire 

organisé par le GNIS, section « semences de céréales à 

paille et protéagineux ». 

 

Des avancées ont été présentées concernant la 

compétitivité du blé vis-à-vis des adventices, caractère 

ÃÏÍÐÌÉÑÕï Û ÁÐÐÒïÈÅÎÄÅÒ ÐÕÉÓÑÕȭÉÌ ÎïÃÅÓÓÉÔÅ ÄÅ ÒÅÃÕÅÉÌÌÉÒ 

ÄÅÓ ÄÏÎÎïÅÓ ÓÕÒ ÌÅ ÂÌï ÍÁÉÓ ÁÕÓÓÉ ÓÕÒ ÌȭÁÄÖÅÎÔÉÃÅ ÃÈÏÉÓÉÅȢ 

Un effet variété a été observé, qui semble être dû à une 

levée précoce et à une vitesse de croissance suffisante. 

$ÅÕØ ÐÒÏÇÒÁÍÍÅÓ ÄȭÉÎÔÒÏÄÕÃÔÉÏÎ ÄÅ ÖÁÒÉÁÂÉÌÉÔï ÄÁÎÓ ÌÅÓ 

variétés élites depuis Aegilops tauschii, une des espèces à 

ÌȭÏÒÉÇÉÎÅ ÄÕ ÂÌï ÔÅÎÄÒÅ, ont été présentés. ,ȭÕÎ ÁÖÁÉÔ ÐÏÕÒ 

objectif de diminuer la hauteur des plantes sans 

introduire de susceptibilité aux maladies Ƞ ÌȭÁÕÔÒÅ ïÔÁÉÔ 

destiné à ajouter des caractères de rusticité et de qualité. 

Six programmes ont fait état de leurs résultats pour 

ÌȭÁÍïÌÉÏÒÁÔÉÏÎ ÄÅÓ résistances aux maladies et aux 

ravageurs. Des avancées méthodologiques vers des 

approches non destructrices ont été présentées, pour 

ÌȭÅÓÔÉÍÁÔÉÏÎ ÄÅ ÐÁÒÁÍîÔÒÅÓ ÒÁÃÉÎÁÉÒÅÓ ÁÕ ÃÈÁÍÐȟ ÕÔÉÌÉÓÁÎÔ 

ÌÁ ÃÁÐÁÃÉÔï ïÌÅÃÔÒÉÑÕÅ ÄÅÓ ÐÌÁÎÔÅÓ ÅÔ ÐÏÕÒ ÌȭÅÓÔÉÍÁÔÉÏÎ ÄÕ 

statut hydrique avec des techniques automatisables, 

ÄÅÐÕÉÓ ÌÁ ÃÁÐÔÕÒÅ ÄÅ ÌÁ ÍÅÓÕÒÅ ÊÕÓÑÕȭÁÕ ÔÒÁÉÔÅÍÅÎÔ ÄÅÓ 

signaux enregistrés. 

 

Une table ronde était organisée pour discuter de la place 

de la sélection en agriculture biologique. Il ressort de ces 

échanges que la pression pour une agriculture plus 

ÒÅÓÐÅÃÔÕÅÕÓÅ ÄÅ ÌȭÅÎÖÉÒÏÎÎÅÍÅÎÔ ÔÅÎÄ Û ÁÍÅÎÕÉÓÅÒ ÌÅ 

clivage entre agriculture conventionnelle et agriculture 

biologique : les objectifs de sélection vont vers plus de 

résistance aux maladies, une meilleure implantation, une 

moindre dépendance vis-à-vis des apports en nutriments 

ÅÔ ÅÎ ÅÁÕȣ ,ÅÓ ÖÁÒÉïÔïÓ ÉÓÓÕÅÓ ÄÅ ÔÅÌ ÏÕ ÔÅÌ ÐÒÏÇÒÁÍÍÅ ÄÅ 

sélection pourront-elles être interchangeables ? 

 

%ÎÆÉÎ *ÁÃÑÕÅÓ ,ÅÇÏÕÙ ɉ).2!Ɋ Á ÅØÐÏÓï ÌȭïÔÁÔ ÄÅÓ 

recherches en cours dans le PIA BreedWheat, 

partiellement financé par le FSOV, pour le 

développement de nouvelles variétés de blé pour une 

agriculture durable, qui utilise entre autres des 

équipements du projet PHENOME. Ainsi les programmes 

ÄÅ ÒÅÃÈÅÒÃÈÅ ÐÁÒÔÅÎÁÒÉÁÌÅ ÄȭÁÍÐÌÅÕÒ ÎÁÔÉÏÎÁÌÅ ÐÒÏÆÉÔÅnt 

à toutes les communautés, pour différentes espèces. 

 

Dans son message de conclusion, François Jacques, 

0ÒïÓÉÄÅÎÔ ÄÕ #ÏÍÉÔï Äȭ%ÎÇÁÇÅÍÅÎÔ ÄÕ &3/6ȟ Á ÐÒïÃÉÓï 

que la sélection variétale ÄȭÁÕÊÏÕÒÄȭÈÕÉ ÄÏÉÔ ÄÉÖÅÒÓÉÆÉÅÒ 

ses objectifs pour répondre aux attentes de tous les 

utilisateurs, directs ou indirects, des meuniers aux 

consommateurs, des agriculteurs conventionnels à ceux 

ÑÕÉ ÐÒÁÔÉÑÕÅÎÔ ÌȭÁÇÒÉÃÕÌÔÕÒÅ ÂÉÏÌÏÇÉÑÕÅȢ 

 

 

Le &3/6 ÅÓÔ ÁÌÉÍÅÎÔï ÐÁÒ ÌȭÉÎÔÅÒÐÒÏÆÅÓÓÉÏÎȟ ÁÕ ÍÏÙÅÎ ÄÕ ÐÒïÌîÖÅÍÅÎÔ ÄȭÕÎÅ ÃÏÔÉÓÁÔÉÏÎ ÖÏÌÏÎÔÁÉÒÅ ÏÂÌÉÇÁÔÏÉÒÅ ɉ#6/Ɋ ÓÕÒ ÌÅÓ 

ÌÉÖÒÁÉÓÏÎÓ ÄÅ ÃïÒïÁÌÅÓ Û ÐÁÉÌÌÅȢ %Î φτυϊȟ ÌÅ &3/6 ÓȭïÔÅÎÄ ÁÕÓÓÉ ÁÕ ÂÌï ÄÕÒȟ Û ÌȭÏÒÇÅȟ ÁÕ ÓÅÉÇÌÅȟ Û ÌȭÁÖÏÉÎÅȟ ÁÕ ÔÒÉÔÉÃÁÌÅȟ ÁÕ riz et à 

ÌȭïÐÅÁÕÔÒÅȢ 4ÏÕÔÅÓ ÌÅÓ ÉÎÆÏÒÍÁÔÉÏÎÓ ÐÅÕÖÅÎÔ ðÔÒÅ ÔÒÏÕÖïes sur les pages internet du FSOV : http://www.fsov.org/  

 

© 

http://www.fsov.org/
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Zoom sur le projet EFFECTOORES  
 
Projet ANR-13-ADAP-0003 : Exploitat ion des connaissances sur les effecteurs des oomycètes pour la recherche de 

résistances durables aux maladies chez les plantes cultivées 

Coordonné par Pedro Mestre (UMR 1131 INRA-UdS Santé de la Vigne et Qualité du Vin, INRA Colmar) 

 

4ÒÏÉÓ ÐÌÁÎÔÅÓ ÄȭÉÍÐÏÒÔÁÎÃÅ ïÃÏÎÏÍÉÑÕÅ ÌÁ ÔÏÍÁÔÅȟ ÌÅ 

tournesol et la vigne sont affectées par le mildiou, 

maladie causée respectivement par les oomycètes 

Phytophthora infestans, Plasmopara halstedii et 

Plasmopara viticola. La généralisation de la lutte 

chimique pour le contrôle des maladies des plantes a des 

ÃÏÎÓïÑÕÅÎÃÅÓ ÇÒÁÖÅÓ ÓÕÒ ÌȭÅÎÖÉÒÏÎÎÅÍÅÎÔ ÅÔ ÓÕÒ ÌÁ ÓÁÎÔï 

ÈÕÍÁÉÎÅȢ !ÆÉÎ ÄȭïÖÉÔÅÒ ÑÕÅ ÌÅÓ ÒïÓÉÓÔÁÎÃÅÓ ÓÏÉÅÎÔ 

rapidement contournées, un enjeu majeur est la création 

de variétés présentant une résistance durable. En effet, 

ÌȭÕÔÉÌÉÓÁÔÉÏÎ ÄÅ ÌÁ ÒïÓÉÓÔÁÎÃÅ ÇïÎïÔÉÑÕÅ ÁÕ ÍÉÌÄÉÏÕ ÄÅ ÌÁ 

ÔÏÍÁÔÅ Á ïÔï ÁÂÁÎÄÏÎÎïÅ Û ÃÁÕÓÅ ÄÅ ÌȭÁÐÐÁÒÉÔÉÏÎ ÄÅ 

ÓÏÕÃÈÅÓ ÄÅ Ìȭagent pathogène les contournant. De plus, la 

résistance au mildiou du tournesol est menacée par 

ÌȭïÍÅÒÇÅÎÃÅ ÄÅ ÎÏÕveaux isolats et de nouveaux isolats 

de mildiou de la vigne sont apparus malgré la faible 

ÕÔÉÌÉÓÁÔÉÏÎ ÄÅ ÖÁÒÉïÔïÓ ÒïÓÉÓÔÁÎÔÅÓȢ ,ȭÉÄÅÎÔÉÆÉÃÁÔÉÏÎ ÄÅ 

résistances a priori durables à ces maladies ouvrirait la 

voie à une stratégie de contrôle efficace, peu couteuse et 

ÒÅÓÐÅÃÔÕÅÕÓÅ ÄÅ ÌȭÅÎÖÉÒÏÎÎÅÍÅÎÔȟ ÑÕÉ ÇÁÒÁÎÔÉÒÁÉÔ Û ÌÁ 

fois, la quantité, la qualité et la compétitivité de ces trois 

importantes productions agricoles. 

 

Les protéines de résistance des plantes reconnaissent 

ÄÅÓ ÐÒÏÔïÉÎÅÓ ÄÅ ÌȭÁÇÅÎÔ ÐÁÔÈÏÇîÎÅȟ ÁÐÐÅÌées protéines 

ÄȭÁÖÉÒÕÌÅÎÃÅ ɉ!ÖÒɊ ÅÔ ÁÃÔÉÖÅÎÔ ÄÅÓ ÒïÁÃÔÉÏÎÓ ÄÅ ÄïÆÅÎÓÅ 

donnant lieu à la résistance de la plante. La plupart des 

gènes Avr caractérisés chez les oomycètes codent pour 

des effecteurs nommés RXLR sont des protéines 

présentant un peptide signal et des motifs conservés de 

ÔÙÐÅ 28,2 ÅÔ Ä%%2Ȣ )Ì ÅÓÔ ÄÏÎÃ ÐÏÓÓÉÂÌÅ ÄȭÉÄÅÎÔÉÆÉÅÒ ÉÎ 

silico des gènes RXLR candidats par des recherches 

ciblées sur les séquences disponibles pour les différents 

agents pathogènes. Ces effecteurs RXLR des oomycètes 

constituent une famille très large dont les membres 

évoluent rapidement.  

 

 

 

#Å ÎȭÅÓÔ ÐÁÓ ÄÏÎÃ ÓÕÒÐÒÅÎÁÎÔ ÑÕÅ ÌÁ plupart des gènes de 

résistance déployés individuellement contre ces 

oomycètes ont été contournés. Dans ce contexte, il a été 

ÐÒÏÐÏÓï ÄȭÕÔÉÌÉÓÅÒ ÌÅÓ ÇîÎÅÓ ÌÅÓ ÐÌÕÓ ÃÏÎÓÅÒÖïÓ ÄÕ 

ÒïÐÅÒÔÏÉÒÅ ÄÅÓ ÅÆÆÅÃÔÅÕÒÓ ÄȭÏÏÍÙÃîÔÅÓ ÐÏÕÒ ÁÃÃïÌïÒÅÒ 

ÌȭÉÄÅÎÔÉÆÉÃÁÔÉÏÎȟ ÌÁ ÃÁÒÁÃtérisation fonctionnelle et le 

clonage de gènes de résistance à large spectre. Cette 

ÓÔÒÁÔïÇÉÅ Á ïÔï ÕÔÉÌÉÓïÅ ÁÖÅÃ ÓÕÃÃîÓ ÄÁÎÓ ÌȭïÔÕÄÅ ÄÅ 

ÌȭÉÎÔÅÒÁÃÔÉÏÎ ÅÎÔÒÅ ÌÁ ÐÏÍÍÅ ÄÅ ÔÅÒÒÅ ÅÔ P. infestans. Le 

projet EFFECTOORES vise à utiliser la même stratégie 

pour identifier des résistances a priori durables contre 

les mildious des trois cultures: tomate, tournesol, et 

vigne. 

Figure 1. Tournesol présentant des symptômes de mildiou au 

champ. 2. Sporulation de Plasmopara halstedii au niveau d’un 

stomate de feuille de tournesol. 3. Effecteur de P. halstedii 

fusionné à une protéine fluorescente exprimé dans les noyaux 

de cellules de tournesol. 4. Réaction hypersensible induite par 

l’expression d’un effecteur de P. halstedii sur feuille de 

tournesol résistant au mildiou. 
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Les séquences génomiques disponibles pour les trois 

agents pathogènes au début du projet ont permis 

ÄȭÉÄÅÎÔÉÆÉÅÒ ÌÅÕÒ ÒïÐÅÒÔÏÉÒÅ ÄȭÅÆÆÅÃÔÅÕÒÓ 28,2Ȣ $ÁÎÓ ÌÅ 

cadre du projet, nous avons obtenu pour les trois 

ÐÁÔÈÏÓÙÓÔîÍÅÓ ÄÅÓ ÄÏÎÎïÅÓ ÄÅ ÒÅÓïÑÕÅÎëÁÇÅ Äȭ!$. 

géÎÏÍÉÑÕÅ ÄÅ ÄÉÆÆïÒÅÎÔÓ ÉÓÏÌÁÔÓ ÅÔ ÄÅ ÌȭÅØÏÍÅ ÁÕ ÃÏÕÒÓ ÄÅ 

ÌȭÉÎÆÅÃÔÉÏÎȟ ÄÏÎÎïÅÓ ÐÅÒÍÅÔÔÁÎÔ ÄȭïÔÕÄÉÅÒ ÌÁ ÖÁÒÉÁÂÉÌÉÔï 

des effecteurs et de confirmer leur expression. Ces 

ÁÎÁÌÙÓÅÓ ÏÎÔ ÃÏÎÄÕÉÔ Û ÌȭÉÄÅÎÔÉÆÉÃÁÔÉÏÎ ÄȭÅÆÆÅÃÔÅÕÒÓ 28,2 

ÃÏÎÓÅÒÖïÓ ÅÔ ÅØÐÒÉÍïÓ ÌÏÒÓ ÄÅ ÌȭÉnfection. La recherche de 

gènes de résistance (R) qui reconnaissent ces effecteurs 

ÓÅ ÂÁÓÅ ÓÕÒ ÌÅ ÆÁÉÔ ÑÕÅ ÌȭÅØÐÒÅÓÓÉÏÎ ÄÅ ÌÁ ÐÒÏÔïÉÎÅ !ÖÒ ÓÕÒ 

des feuilles des plantes portant le gène R correspondant 

ÃÏÎÄÕÉÔ Û ÕÎÅ ÒïÐÏÎÓÅ ÄȭÈÙÐÅÒÓÅÎÓÉÂÉÌÉÔï ɉ(2Ɋ 

observable Û ÌȭĞÉÌ ÎÕȢ ,Å ÐÁÔÈÏÓÙÓÔîÍÅ ÔÏÕÒÎÅÓÏÌ-P. 

halstedii a produit les premiers résultats : un des 

effecteurs RXLR sélectionnés induit une HR sur des 

ÆÅÕÉÌÌÅÓ ÄȭÕÎÅ ÁÃÃÅÓÓÉÏÎ ÒïÓÉÓÔÁÎÔÅ ÄÅ ÔÏÕÒÎÅÓÏÌ ÎÏÎ 

caractérisée, et la réponse HR co-ségrége avec la 

résistance au pathogène dans une population dérivée de 

cette accession. 

 

La stratégie déployée dans le projet EFFECTOORES 

ÄÅÖÒÁÉÔ ÃÏÎÄÕÉÒÅ Û ÌȭÉÄÅÎÔÉÆÉÃÁÔÉÏÎ ÄÅ ÎÏÕÖÅÁÕØ ÇîÎÅÓ ÄÅ 

résistance a priori durables et donc, permettre une 

utilisation plus efficace des variétés résistantes aux 

maladies. Basée sur des interactions R-Avr, qui sont un 

élément commun des interactions plante-pathogène, 

cette stratégie est transférable à la plupart des maladies 

des plantes cultivées, en particulier à celles causées par 

des agents pathogènes dont le génome comporte un 

ÇÒÁÎÄ ÎÏÍÂÒÅ ÄȭÅÆÆÅÃÔÅÕÒÓȟ ÃÏÍÍÅ ÃȭÅÓÔ ÌÅ ÃÁÓ ÄÅÓ 

champignons et des oomycètes. En ce qui concerne les 

programmes de sélection de nouvelles variétés, 

ÌȭÉÄÅÎÔÉÆÉÃÁÔÉÏÎ ÄÅÓ ÃÏÕÐÌÅÓ 2-!ÖÒ ÐÅÒÍÅÔ ÄȭÕÔÉÌÉÓÅÒ ÌÁ (2 

comme test fonctionnel dans des programmes de 

ÓïÌÅÃÔÉÏÎ ÐÏÕÒ ÃÏÎÆÉÒÍÅÒ ÌÁ ÐÒïÓÅÎÃÅ ÄȭÕÎ ÇîÎÅ ÄÅ 

résistance, et remplacer ainsi les marqueurs 

moléculaires utilisés pour la sélection assistée par 

marqueurs (SAM). 

 

 

Partenariat  

UMR 1131 INRA-Université de Strasbourg Santé de la 

Vigne et qualité du Vin, Colmar 

UMR 441 INRA-CNRS Laboratoire des Interactions 

Plantes-Microorganismes, Toulouse. 

UR 1052 INRA Génétique et Amélioration de Fruits et 

Légumes, Avignon. 

UMR 1065 INRA-Bordeaux Sciences Agro Santé et 

Agroécologie du Vignoble, Bordeaux 

US1426 INRA, GeT-PlaGe Genotoul, Toulouse. 

The James Hutton Institute, Dundee, UK. 

 

 

Le projet EFFECTOORES est labellisé par les pôles de 

compétitivité Agri Sud-Ouest, Terralia et Vegepolys. 

 

  

Figure 2. Alignement d‘effecteurs RXLR candidats de 

Plasmopara viticola montrant le peptide signal (SP) et les 

motifs RXLR et dEER. 
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Agenda  
 

 
 
  

 

 
19 - 24 août 2018, Dublin, Irlande 

International Association for Plant Biotechnology 

Congress 

 

 
21 - 24 août 2017, Copenhague, Danemark 

International Plant Nutrition Colloquium 2017 

 

 
12 - 15 septembre 2017, Vienne, Autriche 

Plant epigenetics : from mechanisms to 

ecological relevance 

 

 
12 - 15 septembre 2017, Banyuls sur Mer, France 

Workshop of the Resistance and Effectome 

Networks 

 

 
18 - 22 septembre 2017, Siófok, Hongrie 

8th International Conference on Legume 

Genetics and Genomics (ICLGG) 

 

 
26 septembre 2017, Paris, France 

Paris Plant Breeding Symposium 2017 “Genetic 

diversity: a cornerstone of plant breeding” 
 

 

 

 
28 septembre 2017, Bruxelles, Belgique 

Modern Biotechnologies in agriculture 

 

 
17 octobre 2017, Paris, France 

7ème colloque AFBV « Les biotechnologies 

végétales répondent-elles aux attentes des 

filières agricoles et agroalimentaires ? » 
 

 

 
17 - 19 octobre 2017, Paris, France 

Crop loss international conference 

 

 
23 - 24 octobre 2017 

SPS 2017 Meeting 

 

 
21 novembre 2017 

Saclay Palnt’ Innov’ 2017 

 

 

 
5 février 2018, Toulouse, France 

International Symposium on Sunflower and 
Climate Change 
 

 

http://iapb2018.com/
http://iapb2018.com/
http://www.ipnc2017.org/
http://iclgg2017.hu/
http://iclgg2017.hu/
http://iclgg2017.hu/
http://www.smach.inra.fr/Evenements/crop-losses
http://www.smach.inra.fr/Evenements/crop-losses
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{ǳƛǾŜȊ ƭΩŀŎǘǳŀƭƛǘŞ ŘŜǎ ōƛƻǘŜŎƘƴƻƭƻƎƛŜǎ ǾŞƎŞǘŀƭŜǎ 
et du GIS BV sur les réseaux sociaux !  

 

 
 

 

www.gisbiotechnologiesvertes.com 
  

 

 

 

 

https://www.facebook.com/pages/GIS-Biotechnologies-Vertes/1409811052594922?ref=stream
https://twitter.com/gisbiotechverte
https://www.linkedin.com/company/3365274?trk=tyah&trkInfo=tas:gis+bio
http://gisbiotechnologiesvertes.com/fr/

