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Le 22 juin 2016, le gouvernement a pule le 3éme volet du

programme il OAOOEOOAT AT OO Ad! OAI

Comité Stratégique et en se basant sur les orientations d
rapport Agriculture -Innovation 2025 auquel il avait

contribué le GIS BV a initié en Septembre 2016 une série C
O0A AO iT11 OAc;A A6 Ol COAT A
collaborative ouvert a toutes les composantes de Ie
production végétale.

6 journées de réflexion qui ont réuni prés de 220 personnes
issus de 61 entités publiques et privés, membrest non-

membres du GIS, ont été organisées pour identifier de:
priorités de recherche sur les thématiques suivantes
«édition des génomes», «maitrise de la recombinaisorn,

«diversité  génétique et sélectior», «métabolites

secondaires a forte valeur pputée », «lutte génétique contre

les pathogénes et les parasites, et «photosynthese,

architecture de la plante, racine et 4 pour 1006.

Une synthéese de ces journées sera faite dans une prochair
I AOOOA AGET &£ Of AOETT A0 ted
Oi £l AETT O EAOITTO 1861 AEAO
GIS BV dans les prochaines semaines. Nous remercio
AEAT AOOAOOAT A1 O 6 A1 OAT AT A

et en particulier les coordinateurs thématiques quipendant

et apres ces jomées ont largement contribué a faire
il AOCAO 1 AO Ai1 01 000 AdOI
ambitieux pour notre communauté.

$AT0 16A00AT OA AA DI OOI EO #
sur le calendrier de ce futur programme, nous vous
souhaitons a toutes et touset un trés bel été.

Pascual Perez, vicprésident du Directoire Opérationnel
Peter Rogowsky, président du Directoire Opérationnel
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Actualités eeévénements

La gouvernance du GIS BV évolue

La gouvernancedu GIS BV et deses instancesévolue. - Valérie Mazza, Biogemma

Depuis le 15 juin 2017, Fermin Azanzauccede a Jean - JeanlLouis Noyer, CIRAD

Christophe Gouache en tant que vieprésident du - Luc Ozanne, Sofiprotéol

Comité Stratégique du GIS BV et a JeBrangois Rous en - Philippe Pinta, Biogemma

tant que président de Génoplantév/alor. Le Comié - Dominique Roby, INRA

Stratégique remercie chaleureusement Jea@hristophe - Claude Tabel, Biogemma

Gouache et Jeafrrancois Rous pour leur implication - Francgois Tardieu, INRA

dans le dispositif GIS BY GénoplanteValor. La derniére - Denis Tardit, Syngenta

oi O1 ET 1 AO #11 EOi 300A0i CENOA xa@jieOThévetdO8yEgenta 61 AAAOCET 1

Ad AAA O AeEbuvaax ménfbres, Jeahouis Noyer

(CIRAD) et Francois Tardieu (INRA). La nouvelle Membres invités:

composition du Comité Stratégique est la suivante - Bernard Béjar, Céréales Vallée

Membres permanents: - Thierry Marcel, Roquette Freres
- Fermin Azanza, Biogemma, Vice Président - Norbert Rolland, CEA

- Carole Caranta, INRA

- Emmanuel Guiderdoni, CIRAD Le #1 1 EOQi 300A0i CENOA AOO 16
- Christian Huyghe, INRA A6 AOAEOOACA AO ')38 )I Ao6O
- Olivier Le Gall, INRA, Président émanant des Membres Principaux avec une pia&

- Loic Lepiniec, INRA public/privé, ainsi que de 3personnes invitées issues des

- Jacques Mathieu, Arvalis Institut du Végétal membres associés.

Le GIS BV rencontre les équiped. 8C\a
Grenoble

Le 22 mars 2017, les équipes du GIS BV etde Génoplante =~ OAAEAOAEAh T A ,o0#6 AOO OT A
Valor ainsi que le Comité Propriété Industrielle et #%w AO AA 16851 EOAOOGEOiI ' OA
Valorisation (CPIV) du GIS ont été recus au Laboratoire

de Physiologie Cellulaire & Végétale (LPCV) a Grenoble 3 A0 i NOEPAO OGET Oi OAOOAT O b
par Norbert Rolland (directeur) et ses équipes. Composé dynamique du fonctionnement dela cellule végétale. Ces

A5 O01T A AAT OAET A AA DPAOOIT1T AO redtiePhasOreBébaussi bien gu niveBiudroBchidre qud
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cellulaire, sont ensuite replacées dans le contexte de la biochimiques et moléculaires, avec de fortes interfaces
plante entiere au cours de son développement et soumise avec la chimie (protéomique, lipidomique, criblage de
AOo AT 1T AEQGEIT O Al OAOOAT OAOPAGHEOA O &IiANdGry&idue foiBidgdk istdaurale,

2 ¥ . y Z imagerie, patterning de cellules, analyses non invasives
AA I A DEI O OUlT OET OA8 Qh 1A
1 6ET &£ Oi ACGENOA i 1TAi1 EOQAQETI
Ai OAT 1 pPAIl AT 68Qs

Le LPCV contribue aussi a relever certains défisaétaux

qui concernent les membres du GIS BV, dans les
domaines de la chimie verte, de la dépollution et de

I 8AAADPOAOGETT AO AEAT CAT AT O .
travaux du LPCV repose sur la plante modekgrabidopsis

thaliana, mais aussi sur des  microgues

Elles ont pou but une meilleure compréhension de la photosynthétiques, organismes qui apparaissent aussi

dynamique cellulaire, par exemple des voies dans les projets du portefeuille du GIS BV. Cette

meétaboligues ou des processus de division et OARAT AT T OO0A /&GO Oli iR Bdstms ehtre
morphogenése cellulaire. Les projets de recherche le GIS BV et le LPCV et nous encourage a renforcer nos

fondamentale des équipes ciblent le métabolisme, la collaborations dans le futur.

photosynthése, la morphog T 1 OA 0O 1871 AEATT A AA 1 A AAI 1 OI A

A6 AAO OEOOOON A6 1 BAAADQ,Ié\g%T bi O%é%él‘fﬁq{l‘éig%%%i @&O, 046

environnementales. Les approches utilisées sont

Vegenov, houveau membre associé du GIS E

Le GIS BV a le plaisir de compter Vegenov parmi ses - 18APPOE U 1 A ;AOi AGET T OA
membres depuis avril 2017. Centre de ressources - la protection et la nutrition des plantes;
technologiques (CRT) labellisé par le Ministére de la - 168671 OA1 OAOQET 1 AA 1T A NOAI
Recherche, Vegenoypropose depuis bientot 30 ans des sensorielle des produits.

services de recherche appliquée aux entreprises du

végétal, francaises et internationales (semenciers,
ACOl AEEI EOOAOh DOI AOAOAOOOB8Q ™
-,‘&" " f

Cette structure a été créée en 1989 par la filiere \
17 COI ET OA AR » OA @ddgieldppehdes O |

méthodes de sélection rapides et fiables pour ses

produits. Doté en premier lieu de laboratoires de biologie
moléculaire et biologie cellulaire, Vegenov a ensuite
il AOCE OA DPAI AOOA A% AQDAOOEO:
en santé et narition des plantes et en qualité sensorielle
AO 1 OOOEOETTTAITA8 6ACATTO

trois domaines clés de R&D

ELOAOOEAT QO AOETL ( EOE _AAIL C
6 ACATT O OOAOAEI AOET OOABE
végétales (grandes cultures, fruits et légumes, plantes

I OT Ai AT OA1 AOh 8digariseslashd@iesO 1 E A

A& T . U
Vo '


http://big.cea.fr/drf/big/Pages/PCV/Accueil.aspx

Les bhiotechnologies en appui a la création variétale sont
un axe fat de recherche de Vegenov. Les équipes
proposent aux sélectionneurs différents services pour les
aider a caractériser et exploiter leurs ressources
génétiques. Les outils de marquage moléculaire

permettent des analyses de diversité et de
caractérisation de pools génétiques pour optimiser le
choix des géniteurs a croiser. En biologie cellulaire, une
équipe de douze spécialistes propose aux obtenteurs des

i OOEI O AGAEAA O
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met au demande, des protocoles
A8 AT AOT CATT1 OA 16 AA culil cAli

AOPT AAO N OEntdas Blle makis©dai aeurs

point, sur

Al O1I 6O6ET A 1T A POI ABAOET T Ad
AOPT AAO OAOET AORh AT106 1A |
i1 8AOAAOCET Ah 1T A PDPEI AT Oh 1A

moléculaires apportent également leur expertise et leurs
outils aux sélectionneurs afin de les aider a trier
rapidement leurs descendances grace a la sélection
AAO

ATTAEOETT O ABEUAOEAAOEIxde j OBKRAEETENOiT AANDEBA AAA B BIOBADOET

piTaAEAQ 10O
Chaque année, plus de 30 000 hybrides de diverses
especes de fruits a noyaux sont produits par le
laboratoire.

Par ailleurs, Vegenov développe des outils permettant
AAOAODO
& OAT AAs

AOETI BOABGEDBE OI
EADI T i i OET AAO A1l

1A OAOOAOACA AdAARDAIMIAG] | ADOORDI NOEBDEOM A

nutritionnelle des produits (3 personnes) développent
des tests en conditions contr6lées de criblage de
génotypes pour caractériser leur comportement, leur

résistance aux stress biotiques et abiotiques, ainsi que

1 AG 1DAON GEEJ AT | VOO Efiskd prdfilSensortebefrdtdtionnel.
i AEADOO, AAp ©® & GE IGKEN dtabdchs Zighd-de-A O
, 61 IeéhiE2B) hourrdncoAtier|ds éqQiiedde AdyénbvO1 A E O A

«Deés notre création en 1989, les biotechnologies appliquées a la création variétale sont le

AGOO AA
\ / #8A0OO OI 60
Vegenov

BBV —

TAOOOAIT 1 Al AT O
meilleurs spécialistes de ces disciplines, afin de contribuer a leurs cétés aux avancées de ces
techniques innovantes pour la performance de notre agriculture»

i i OEAO AR AOMEATAI OhETAOBDBAEITIT 1 T CEA 61 Ci

5 NOA 11060 AOGIT O Oi

Serge Mabeau, directeur de Vegenov

Le GIS BV organisae Journée de réflexion
autour de la mutualisation des données

Dans le contexte de projets collaboratifs publicprivés

et a la table ronde organisée, ou il est ressorti un intérét

NOE OAOAEAT O AAG AT [ Di OAT OA Gt désiiebtiongetndriis Aeemabs coldghds Aulsujéd de

porter dans le prochain PIA3, le GIBV et Géoplante-
Valor ont souhaité organi®r une journée de réflexiam

autour des acceés mutualisés a desdonnées de

ABACOEAOI OMSCEIGOOEODOG 61T TABAAOEA AA 1A
AdT OCAT EOI A OcCeltdréfiexbiatalt Sultecad 8

sélectionneurs,

séminaire transversal du GIS BV tenu fin septembre 2016

<=

"""" ARG AT 111 Aol

ET OOT i A i (
collectivement plus précisément le type efa quantité de

~~~ AAEOA 1871 AE.

. Yy



AT OOA DPAOOAT AEOAO AAT O
DOl COAI I Anh
en Propriété Industrielle sensibilisés aux sujets du GIS
BV, sur les maniéres de procéder et sur les rag a

envisager.Des représentants de 12 membres publics et
privés du GIS BV étaient présents pour contribuer a cette

réflexion.

Les membres présents ont confirmé leur volonté de
poursuivre collectivement le partenariat public-privé en
cours, notamment enO8 ADDOUAT & 0060
projets financés dans le cadre dWPIAL. Les membres
POATEAO 110 ITEO 186AAAATO
mutualisation plus poussée en termes de types de

données (données agriculteurs, pédoclimatiques, etc.).

, A AT T1 01 A@a@i 04 AOOOO 1 A
collectif sur la standardisation des données et
métadonnées, conditiorsine qua nora un usage commun
facilité. Les participants ont aussi fait état des évolutions

technologiques récentes en termes de diffusion et de

1 6 AoET QEDODADARAOMARE] Ad BBo@OE O
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1A BAGOACAAGKN OO OEAARA Al
AO Adi AEAT CAO A OApatetorhn® ARAGRO (http Avinvy @pi Aagro.f& adiAa0O O O

été présentée a cette occasion. Ce type de plateforme
DAOI A0 AT AEEAO T A 1 EOA Al
partage de ressources (données ou métadonnées), avec
pour conséquence une gestion plus simple et efficace
pour les fournisseurs et utilisateurs de ces ressources.
Cellesci peuventétre stockéesde facon virtuelle sur une
infrastructure de type cloud et consultées grace a des

applications crées spécifiquement pour les utilisateurs

(G
ET OAOOI CAO AAO AAOAG AGG AAGHEG
DO BEATTCAIRADO AKSODABAAECIH /
du GIS BV doit pouvaise préparer pour optimiser ses
méthodes de mutualisation dans le futur. Dans cet
I DOENOAR EI A 101 bDOI DI Oi Ay

nouvelles technologies au sein de notreommunauté.

Nous renercions chaleureusement tous les participants

pour leur contribution active a cette réflexion.

Retours sur Igosition paper &€pigenécs in
plant breeding> publié par le GIS BV

Suite a la publication du

position paper"Epigenetics

in__Plant Breeding" en
2017,

(Académie des

février Georges

Pelletier
Sciences et Académie de
I'Agriculture) et André
Gallais (Académie de

I'Agriculture), ont adressé

un commentaire au GIBV,
qui fait état d'un manque de prudence dans la tournure
de certaines phrases de cposition paper Dans un souci
de débat scientifigue et de transparence, le GBV a
souhaité publier ce document, tout en soulignant qu'il ne

semble pas y avoir de désaccord sur le fond. C'est entre

=y T

7

autres l'usage du mot "épigénétique" qui anime le débat.
Réservé aux traits nouveaux apparus sans modification
de I'ADN pour les uns, assimilé a toute modification de la
chromatine ou de la méthylation de I'ADN pour les
autres, la réponse peut changer avec l'avancement des
connaissances. Par exemple, on peut tréen imaginer
un scénario ou un nouveau trait lié a l'inactivation d'un
géne est dans un memier temps expliqué par une
méthylation du géne en question, donc I'apparition d'une
marque épigénétique, alors qu'une étude ultérieure
pourrait relier cette méthylation a un changement de
position d'un rétrotransposon, donc une modification de
la séquence de I'ADN. Trait épigénétique ou génétique
Plutdt que de polariser le débat, il nous semble important

de s'intéresser a l'architecture des traits en utilisant tas

N yy


http://www.api-agro.fr/
http://www.gisbiotechnologiesvertes.com/fr/publications/position-paper-epigenetics-in-plant-breeding
http://www.gisbiotechnologiesvertes.com/fr/publications/position-paper-epigenetics-in-plant-breeding
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les outils a notre disposition. Cependant, il semble (méthylation de I'ADN, modifications de la chromatine ou
néanmoins pertinent de mener des recherches pour autres mécanismes a découvrir) et (i) quel role joue
déterminer (i) quelle part des variations transmises a la I'environnement dans l'apparition de ces autres

descendance est causée par des changements de la  changements, leur transmission ou leur effacement.

séquence de I'ADN ou par dautres mécanismes

Commertaires sur leposition paper« Epigenetics in plant breeding du GIS BV.
Par André Gallais et Georges Pelletier

Ce texte, dans certains passages, manque de prudence a  épigénétiques des gains de fonction.

propos en particulier de la création et de la transmission - En assimilant la plasticité, propension au changement
héréditaire durable de caractéres, sans modification de AA PEiT1TOUDPA Al £l 1T AOGEITT ;
I'ADN, donc purement épigénétique. 1 AAADPOAOGEIT U AAO AT OEOITTA
Il est & notre avis sujet a critiques: - En proposant que les effets épigénétiques immédiats en
-Enplagart® 1 861 PECi 1 i OENOAR Al T OCHEABIGAOERA AU 0011 8RMPRORD GEGH OO AT ¢
du message génétique, sur le méme plan que ce dernier. AEEAOO U 111 ¢c OAOI Ah ABAOO (
- En généralisant, par un paralogisme, a tout caractere ce génération en génération, autrement dit héritables.

qui a été obtenu dans des expériences particuliéres - En reprenant implicitement le raisonnement a la base
("OAAAT O OOOAEAO 8 tdivee A lodiD E C Alé AaOdecAtionN depuis Q& 18éme siécle des jardins

can explain the heritability of complex trait§ laissant AGAAA]I EI AGRIOET 1181 T 000 1 8 AAE
croire au seélectionneur, qu'il est démontré que recherché?

I'épigénétique affecte tous les caractéres quantitatifs.

- En admettant ou laissant croire, sans résultats Cependant il ne fait pas de douteip®0O 11 6O NOG
expérimentaux, que la mdification des caracteres sans promouvoir la recherche pour une meilleure description
AEATCAO 18!/'$.h AOGO Ai EU O1 Ideddmpogantddes ktdtAdpigdndiiues A& ledrs A A
lignées a haute performance. OOAAEI EOi 6h AO OOAT OEOT EOA 1
- En attribbuant systématiquement aux variants leur utilisation en amélioration des plantes.

Réunion annuelle du projet PHENOMi
éclairage sur la phénomique en Europe

La réunion annuelle du PIA PENOMEa eu lieu le 14 OAT 6ih DI BO 1T A Ai1TOOOBAOEII
i AOO c¢mpxh O O0OAOEO8 %l 1 A  Ahén@nigieQdyétads.i DI 60 AsO1 A

cinquantaine de personnes. Le GIS BV était représenté wl A£EEAOR 1T A Ai OAT 1T PPAT AT O A

par M. DurandTardif, Phenome étant intégré dans le AO ETT1T OAT 6O bi OO Aé dobricdsA O
portefeuille de projetslabellisésdu GISPHENOMEestun issues de la génomique, au comportement des plantes en
programme I O A O O E O OkdniA sodtenud depuis conditions controlées et en culture aux champs est

¢npp AT OAT O NOBET £OAOOOOA O ndidpensadled pour AuheA ankélioratdrt Teffidacg Edt A C

AT i pi OEOEOA AAO OAOEi Oi 08 , i

B Yy 000




de phénotypage, tout autant que leuacquisition, est une
priorité des partenaires de RHENOME. Outre la
présentation des nouveaux équipements et des avancées
méthodologiques réalisées sur les différents sites, cette
journée était consacrée a une description du paysage

européen en matiere dgphénomique.

Le programme a été évalué en 2016 et apprécié par le
Al i EOi Adi OAI OAQET 1
son «excellent potentiel pour contribuer & structurer

une communauté du phénotypage végétal en France et
en Europe». Phenome est urpartenaire fondateur du

Oi OAADO %-0(!3)3 AATO
Strategy Forum on Research Infrastructures), dont
181 AEAACEE AOO AA
européenne pour le phénotypage des plantes et de la

rendre accessible a une lge communauté. En 2017

ET OAOT A Gi&dpéeAl h

Ai OAi-ipp* > =7 ¢ ~
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OEATTT AR A7TEO ETOi¢cOi AATO
OEATT OUPET C . AOx1 OEQqh AAOEAI
avec une communauté élargie a direuf partenaires.

#A1 A PAOI AOOOA U AA 111 AOAOC
équipements et méthodes € phénotypage de
pointe. EPPN2020permettra de poursuivre les projets
méthodologiques de Phenome (imagerie, systémes
d'information et analyses de données) dans un cadre

AT O0OA AOOOAO GCOYAA (

# https://www.phenome -fppn.fr/
* Dix UMR INRA, Arvalis et Terres Inovia

I A A A A thitp://émbhadisléns -gh2notypinged/O1 DA AT

Resoau :,.u;.:tvr

\

Le projet SUNRISE organise un symposil
internationalles 5 et 6 février 2018

Les 5 et 6 février 2018,se tiendra & Toulouse un
symposium international sur le tournesol et le

changement climatique Ce symposium est organisé dans

ISA
P = Terres - Q
L = HT #1CSG
; >

RISE

1A AAAOA AO PDPOTEAO )1 OAOOEOO! ) ' q
35.2)3% PAO 18).2! AA 471 011 OOA 1 Al

AT 11 AAT OAGETT AOAA 18)1 OAOT AOEI AEAOQEI I
i) 3! ah 1 8A00T AEAOQET 1 02/ -131, i

International pour les Ressources Génétiques chez le

0f 60T AGI 1 j)#3' g8 #A0 i 0i 1Al Al ) AR
rassembler les sélectionneurs, les producteurs et les ngm/gcl)g:qUAML SUNFLOWER

chercheurs travaillant sur le tournesol provenant du T°“l§;’§f;,::ya’;‘_’§ AND CLIMATE

i TTAA ATOEAO8 )1 Al OOOEOA 1 6A] 208 | CHANGE A A

I EAT

changement climatique. Seronprésentées les derniéres

recherche @ AOAA

avancéesscientifiques concernant les champs suivant

agronomie, génétique, géomique, etc. avec pour objectif
A3 AT AT OOACAO

| OrdedoA&@OAOET 1

P U AT e
b ANFORMATION 3 hittps://s
LALH 2] e

ol 60 bpi 6O ABET A&l O0i AOE
https://symposium.inra.fr/sunflower-2018/

I A Qariicipaatd 1 CAO AT O Odontaciddnesophie.lubranelavadera@inra.fr

N yy


https://www.phenome-fppn.fr/
http://emphasis.plant-phenotyping.eu/
https://symposium.inra.fr/sunflower-2018/
mailto:anne-sophie.lubrano-lavadera@inra.fr
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Retour sur les 5emes rencontres scientifique
du FSOV

I'A AAPAAEOT i1 AAOOENOGA AAO b

statut hydrique avec des techniques automatisables,
AARPOEO 1 A AADPOOOA AA T A 1T AO
S V signaux enregistrés.

Fonds de Soutien & L'Obtention Végétale _ . .
Une table ronde était organisée pour discuter de la place

de la sélection en agriculture biologique. Il ressort de ces

A ¢co TAOO c¢mpx OBAOO OAT O gkhan§ed QIR Hres§idn pddi dn& bR pidsA

restitution des résultats issus des programmes de OAOPAAOOADOA AA 1 8AT OEOTITTAI
recherche sur le blétendre, sélectionnés en 2012 et clivage entre agriculture conventionnelle et agriculture

Ol 6O0AT 66 PAO 1A A TAO AA Ol GbMdgifue: 1dd objedtifs AOBIEcROR loht versiplad de AT 2
(FSOV). Plus de cent cinquante personnes, dont M. résistance aux maladies, une meilleure implantatio, une
Durand-Tardif pour le GIS BV ont participé au séminaire moindre dépendance visa-vis des apports en nutriments
organisé par le GNIS, sectiorsemences de céréales a A6 AT AAOG8 , A0 OAOEi Oi O EOOO
paille et protéagineux». sélection pourront-elles étre interchangeables?

Des avancées ont été présentées concernant la wl EE1T * AANOAO ,Aci 6U j) . 21
compétitivité du blé vis-a-vis des adventices, caractére recherches en cours dans le PIA Breedwéat,

AT i Pl ENOI U APPOT EAT AAO DOEOR&IEent T finArted QarO Ae AFBOW A fodA Bel 1 E
AAG AiTTiAO 000 1A Al 1 AEO dafiBhBdmer &hodvelidd Adhdids @ Aehpoh Bre E O
Un effet variétéa été observé, qui semble étre dd a une agriculture durable, qui utilise entre autres des

levée précoce et a une vitesse de croissance suffisante. équipements duprojet PHENOME Ainsi les programmes
$A00 POI COAITAO AGET OOI ACAOEAA WA EORMCREEARA ER ARG A 1ART ER b Qi 6

variétes elites depuisAegilops tauschiiune des especes a a toutes les communautés, pour différentes espéces.

objectif de diminuer la hauteur des plantes sans Dans son message de conclusion, Francois Jacques,
introduire de susceptibilité aux maladies 1 6 AOOOA o HPBERAT O AO #i1 1 EOT Ad % CAC/
destiné a ajouter des caracteres de rusticité et de qualité. que la sélection variétaleABOET OOAS EOE Al E(
Six programmes ont fait état de leurs résultats pour ses objectifs pour répondre aux attentesde tous les

18 AT T 1 El Okdstaices auk Antaladies et aux utilisateurs, directs ou indirects, des meuniers aux

ravageurs. Des avancées méthodologiques vers des  consommateurs, des agriculteurs conventionnels a ceux

approches non destructrices ont été présentées, pour NOE DOAOENOAT O 1 8ACOEADI OOOA
1 6AOOEI AGEI T AA DAOAI T OOAO OAAET AEOAO AO AEAI Ph OOEI EOAI

Le&3/ 6 AOO Al EI AT Oi DPAO IBEIICADPICATANOENT A AIOCOHIARAET TASOI

I EOOAEOI 1O AA Ai Oi ATAO U PAEIT A8 %l oetuvih 1T A &3/ 6rizex@i OA]
1671 DAAOOOAB 471 O0OAO 1 A0 eésbumbs@agésinteindt du FEAAMD Mhviv.GovdrOA O OT OO

i~ i~ - . Ve
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Zoom sur le projet EFFECTOORES

Projet ANR-13-ADAP0003 : Exploitation des connaissances sur les effecteurs des oomycétes pour la recherche de
résistances durables aux maladies chez les plantes cultivées
Coordonné par Pedro Mestre (UMR 1131 INRAUdS Santé de la Vigne et Qualité du Vin, INRA Colmar)

401 EO Dl AT OAO ABEI bi OOAT AA
tournesol et la vigne sont affectées par le mildiou,
maladie causée respectivement par les oomycétes
halstedii et

Phytophthora infestans Plasmopara

Plasmopara viticola La généralisation de la lutte
chimique pour le contrdle des maladies des plantes a des
AT T O0i NOAT AAGO COAOAO 06060 |
EOI AET A8 | ZET Adi OEOAO

rapidement contournées, un enjeu majeur est la création

OQu

N

de variétés présentant une résistancelurable. En effet,

1 600EI EOAOETT AA T A Oi OEOOAI
Ol i AGA A i0i AAATATTTi A O
O1 OA E Aagenthathodere les contournant. De plul
résistance au mildiou du tournesol est menacée par
| i AOCAITvAakx ishldts etdé dduveaux isolats
de mildiou de la vigne sont apparus malgré la faible
OOEI EOAOQET 1 AA OAOEi O0i 6 0i ¢

résistances a priori durables a ces maladies ouvrirait la

or1

voie a une stratégie de contrble efficace, peu caaise et

OAOPAAOOAOGOA AA 1 8AT OEOITTTAI
fois, la quantité, la qualité et la compétitivité de ces trois
importantes productions agricoles.

Les protéines de résistance des plantes reconnaissent
AAO DPOI Oi ETAO AA | éeA@ddinés DA
ABAOEOOI AT AA 1 00q AO AAOGEO
donnant lieu a la résistance de la plante. La plupart des
génes Avr caractérisés chez les oomycetes codequur

des effecteurs nommés RXLRsont des protéines
présentant un peptide signalet des motifs conservés de
OUPA 28,2 AO Au%w28 )I AOO A
silico des génes RXLR candidats par des recherches
ciblées sur les séquences disponibles pour lelfférents

agents pathogenes. € effecteurs RXLR des oomycetes

80“19/08'[5&0% eté CO

dodsiitdert lue Nabnllle tted larg@ | dbnd @A imemibrel

évoluent rapidement.

Figure 1Tournesol présentant des symptdmes de mildiou au

champ. 2. Sporulation de Plasmopara halstedau niveau d’un
stomate de feuille de tournesol. 3. Effecteur de P. halstedii = | T
fusionné a une protéine fluorescente exprimé dans les noyaux

de cellules de tournesol. 4. Réaction hypersensible induite par

I'expression d’'un effecteur de P. halstediisur feuille de

tournesol résistant au mildiou.
#A 1T6A00 PAO Al Tplpaddegeredde AT O
résistance déployés individuellement contre ces

I’RGS Dans ce contexte, il a été

Ol DI AOQQEIEOAO 1 AO 1
Y0 PARG SICAACE] AA AT E |o
01 DPAOOI EOA AAO AEEAAOAOOO A

1 6 EAAT OE AE Athriddfidn] fonctionnklle AtAl® A A

clonage de génes de résistance a large spectre. Cette

OO00AOIi CEA A i 0i OOEIEOIi A A
I.aET OAOQAAQEIT T Al .00 Inﬂasﬂans N
ITA DPIOOEAT A AGEA OEAEAO E

projet EFFECTOORES vise a utiliser la meme stratégie
pour identifier des résistances a priori durables contre
les mildious des trois cultures: tomate, tournesol, et

vigne.

. U
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résistance a priori durables et donc, permettre une

utilisation plus efficace des vaités résistantes aux

P
2
“
P
"
e
=
-
Pl

maladies. Basée sur des interactions-Rvr, qui sont un

élément commun des interactions plantepathogeéne,

cette stratégie est transférable a la plupart des maladies

Figure 2. Alignement d‘effecteurs RXLR candidats de des plantes cultivées, en particulier a celles causées par

Plasmopara viticolanontrant le peptide signal (SP) et les des agentspathogenes dont le génome comporte un

motifs RXLR et dEER. COATA 111 AOA ABAEEAAOADOOON

champignons et des oomycétes. En ce qui concerne les

Les séquences génomiques disponibles pour les trois programmes de sélection de nouvelles variétés,
agents pathogénes au début du projet ont permis i EAAT OEAEAAQEONG BAR® Ad 6HF A
ABGEAAT OEAEAO 1 AOO0 Oi PAOOIT E OAomhd AsEARRMDAD abs &8 pragiamried 1d© |
cadre du projet, nous avons obtenu pour les trois Oi 1 AACET T bHPI OO ATT EZEOI AO 1 A
DAOET OUOOT T AO ARG AT T1Ti A0 Ardsistandd OieflN OrdniplachrC AinsiA 8es $ marqueurs
g 1 T ENOA AA AEAEA OAT 60 EOI | Afdcubites Atliséd polidih isdlectibrO asBistcd pax A A
1 8ET AAAQGET T h AT TTiAO DPAOI AOArtueursisSamOOAEAO 1T A OAOEAAEIT EC
des effecteurs et de confirmer leur expression. Ces
AT AT UOGAG 110 AT TAGEO U 18EAAT OEAZEAAOQGETT AGAEEAAOADOOO 28

AT 1 OAOOI O AO AvE&iGnElaiecherthé d@O A Bartdndrikt
génes de résistance (R) qui reconnaissent ces effecteurs UMR 1131 INRAUniversité de StrasbourgSanté de la
OA AAOGA 000 1A EAEO NOA 1 8 A ongadleOQdfte du Vi, KolhaA D OT O1 ET A 1 OO

des feuilles des plantes portant le géne R correspondant UMR 441 INRACNRS Laboratoire des Interactions
ATTABEOG O O1T A 0ibilOA Ad PlEANCDAGOIEMAE Tollddse. | (2 Q
observable U 1 6 GET 108 , A DAREIT OURPMS2 IMRA GdndiGue Atnélioration de Fruits et
halstedii a produit les premiers résultats: un des Légumes, Avignon.

effecteurs RXLR sélectionnés induit une HR sur des UMR 1065 INRABordeaux Sciences Agro Santé et
AFAOGEI T AOGO A38O01T A AAAAOOEI I O'i AQioéddlohiédd ignoBld BorddadxOT A OT 1 [
caractérisée, et la réponse HR e®égrége avec la US1426 INRA, GePlaGe Genotoul, Toulouse.

résistance au pathogéne dans une population dérivée de The James Hutton Institute, Dundee, UK.

cette accession.

La stratégie déployée dans le projet EFFECTOORES Le pojet EFFECTOORES dabellisé par les poéles de
T ACEOA U 1 8EAAT OE AbrpAtiiviEd Agri Slidduebt, | TérQlA & Osgepalys] AO A,

AAOOAED A
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& \, %, International Association for
g % Plant Biotechnology Congress
%,1‘ ; 19t — 24% August, 2018, CCD, Dublin, Ireland
4 " www.iapb2018.com

ap®

28 septembre 2017, Bruxelles, Belgique

19- 24 ao(t 208, Dublin, Irlande . L .
Modern Biotechnologies in agriculture

International Association for Plant Biotechnolog
Congress

Welcome to the

International Plant Nutrition Colloquium 2017

AFBV

Association Frangaise
des Biotechnologies Végétales

17 octobre 2017, Paris, France

PLANT NUTRITION FOR GLOBAL GREEN GROWTH 21 - 24 AUGUST - COPENHAGEN

(CONGRESS SATELLITE MEETINGS ON MANGANESE AND BORON 19 - 20 AUGUST 7éme COlloque AFB\[( LeS blOtECh nOlOgies

21-24 ao(t 2017, Copenhague, Danemark

. " ) végeétales répondentlles aux attentes des
International Plant Nutrition Colloquium 2017

filieres agricoles et agroalimentaires>?

12-15 septembre 201, Aienne, Autriche I MA

Plant epigenetics : from mechanisms to SCIENCE & IMPACT
ecological relevance 17-19 octobre 2017, Paris, France
Crop loss international conference

2= INRA ®SPS

New Phytologist
Trust

—= SCIENCE & IMPACT . :
12-15 septembr017, Banyuls sur Mer, France SCIENCES «. PL A NTES « SACLAY
Workshop of the Resistance and Effectome 23-24 octobre 2017
Networks SPS 2017 Meeting

Saclay Plant’ Innov’

Le Rendez-vous de l'innovation végétale fl>
18- 22 septembre 201, 5i6fok Hongrie 21 novembre 2017

8th International Conference on Legume SaclayPalit | nnov’ 2017
Genetics and Genomics (ICLGG)

//6 e moam | SUNFLOWER
Toulouse, France | AND CLIMATE

»
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: A S
26 septembre 201,/Paris, France 5 février 2018Toulouse, France
ParisPl ant Br eedi ng Sy mp International Symposium on Sunflower anc
diversity: a corner st ClimateChange
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et du GIS BV sur les réseaux sociaux

www.gisbiotechnologiesvertes.com



https://www.facebook.com/pages/GIS-Biotechnologies-Vertes/1409811052594922?ref=stream
https://twitter.com/gisbiotechverte
https://www.linkedin.com/company/3365274?trk=tyah&trkInfo=tas:gis+bio
http://gisbiotechnologiesvertes.com/fr/

